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En un mundo donde la ciencia avanza a
pasos agigantados, la oncologia se ha
transformado. La era de la gendmicay

el Big Data ha llegado, abriendo un camino
sin precedentes para comprender vy
combatir el cancer. Este Master te ofrece
la oportunidad de convertirte en un
profesional de vanguardia, equipado con
las herramientas y conocimientos
necesarios para liderar la revolucion en el
tratamiento del cancer.




POR QUE REALIZAR
UN MASTER

Un master supone una Te brinda la oportunidad de
especializacion en un rubro adquirir conocimientos
especifico, se eleva el actualizados y estar al tanto
conocimiento y nivel de las Ultimas tendencias 'y
academico de la persona, avances en tu area de
convirtiendola en un interés. Realizar un curso en
elemento fundamental un area que te apasiona
dentro de un esquema de puede brindarte una gran
trabajo; su trascendencia satisfaccion personal.
radica en el desarrollo de Te permite profundizar en un
competencias adicionales tema que te interesa y te da

que adquiere, su proceso
formativo se vuelve mas
solido y por ende se o A
convierte en un candidato ’
mas atractivo para cubrir un § ‘?;/’
puesto preponderante. 4 "

la oportunidad de contribuir
 de manera significativa en
ese campo.




OBJETIVOS

Los estudios de postgrado
consisten no solo en adquirir
conocimientos por parte del

participante.

Nuestra funcion es centrar los
objetivos de este programay
los diferentes modulos que lo
conforman no solamente en
la simple acumulacion de
conocimientos.

‘I

Sino que estos queden
supeditados al desarrollo de una
serie de competencias en funcion
de los perfiles académicos vy los
correspondientes perfiles
profesionales.

Conocimientos sino también en
las hard skills y soft skills que
permitan a los profesionales

desempenar su labor de forma

exitosa en este mundo laboral
en constante evolucion.
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PARA QUE TE PREPARA EL MASTER

Adquirirds una comprension profunda de los mecanismos moleculares del

° cancer, las diferentes estrategias de tratamiento y las ultimas
innovaciones en el campo.

Aprenderds a analizar datos gendmicos para identificar mutaciones,
° determinar la sensibilidad a farmacos y desarrollar terapias
personalizadas.

Data en la practica clinica, mejorando la toma de
decisiones y el desarrollo de estrategias terapéuticas
personalizadas.

G Aprenderas a aplicar los conocimientos de genémicay Big ¥ &
N

[

Nuestro programa te prepara para ser un experto en
esta area de estudio, capacitado para mejorar la
calidad de vida de los pacientes a través de un
enfoque integral y actualizado en el diagndstico y
tratamiento adecuado.




DISENO Y CONTENIDO




e
REQUISITOS DE POSTULACION

Para postular a nuestro master debes cumplir con los
siguientes requisitos:

Titulo Profesional Documento Curriculum
Universitario ——!) de identidad L'J“ Vitae

A QUIEN ESTA DIRIGIDO EL MASTER

Médicos: Especialistas en oncologia médica,
hematologia, oncologia radioterapica, medicina interna,
etc, que deseen actualizar sus conocimientos y adquirir
nuevas habilidades en el campo de la genémica y el Big
Data.

Profesionales de la salud: Enfermeros, farmacéuticos,
biotecndlogos, etc, que buscan profundizar en el
conocimiento del cancer y su tratamiento desde una
perspectiva innovadora.




TITULACION PROPIA

Al concluir el master, los
participantes seran galardonados
con una titulaciéon propia otorgada
por ISEIE Innovation School. Esta
titulacion se encuentra respaldada
por una certificacion que equivale a
60 créditos ECTS (European Credit
Transfer and Accumulation
System) y representa un total de
1500 horas de dedicacion al
estudio.

Esto resultara en un aumento de
su empleabilidad, al hacerle
destacar entre otros candidatos
y resaltar su compromiso con la
mejora continua y el desarrollo
profesional.

Esta titulacién no solo enriquecera
su imagen y credibilidad ante
potenciales clientes, sino que

reforzara significativamente su
perfil profesional en el ambito
laboral. Al presentar esta
certificacion, podra demostrar de
manera concreta y verificable su
nivel de conocimiento y
competencia en el area tematica
del programa.




TRABAJO FINAL

DEL MASTER

Una vez que haya completado
satisfactoriamente todos los modulos del
master, debera llevar a cabo un trabajo final
en el cual debera aplicar y demostrar los
conocimientos que ha adquirido a lo largo
del programa.

Este trabajo final suele ser una oportunidad
para poner en practica lo que ha aprendido
y mostrar su comprension y habilidades en
el tema.

Puede tomar la forma de un proyecto, un
informe, una presentacion u otra tarea
especifica, dependiendo del contenido del
curso y sus objetivos. Recuerde seguir las
instrucciones proporcionadas y consultar
con su instructor o profesor si tiene alguna
pregunta sobre como abordar el trabajo
final.




CONTENIDO DEL MASTER EN
ONCOLOGIA MEDICA, GENOMICA
Y BIG DATA

MODULO 1 FUNDAMENTOS DE
NUTRICION Y DIETETICA

11.1. Utilidad del perfil de expresién génica en
cdncer

1.2. Subtipos moleculares del cancer de mama
1.3. Plataformas genémicas de carécter
prondstico-predictivo en el cancer de mama
1.4. Dianas terapéuticas en cancer de pulmdn
célula no pequefia

1.4.1. Introduccién

1.4.2. Técnicas de deteccién molecular

1.4.3. Mutacién EGFR

1.4.4. Translocacion ALK

1.4.5. Translocaciéon ROS

1.4.6. Mutacién BRAF

1.4.7. Reordenamientos NRTK

1.4.8. Mutacion HER2

1.4.9. Mutacién/amplificacion de MET

1.4.10. Reordenamientos de RET

1.4.11. Otras dianas moleculares

1.5. Clasificacion molecular del céncer de colon
1.6. Estudios moleculares en el cancer gastrico
1.6.1. Tratamiento del cancer gdstrico avanzado
1.6.2. Sobreexpresién de HER2 en cdncer gdstrico
avanzado

1.6.3. Determinacién e interpretacion de
sobreexpresiéon de HER2 en cdncer gdstrico
avanzado

1.6.4. Farmacos con actividad frente a HER2
1.6.5. Trastuzumab en primera linea de cancer
géstrico avanzado

1.6.6. Actividad de otros farmacos anti-HER2 en
cdncer géstrico avanzado

1.7. El GIST como modelo de investigacion
traslacional: 15 afios de experiencia

1.7.1. Introduccidn

1.7.2. Mutaciones de KIT y PDGFRA como
promotores principales en GIST

1.7.3. Genotipo en GIST: valor prondstico y
predictivo

1.7.4. Genotipo en GIST y resistencias al imatinib
1.7.5. Conclusiones

1.8. Biomarcadores moleculares y genémicos
en melanoma

1.9. Clasificacién molecular de los tumores
cerebrales

1.10. Biomarcadores moleculares y genémicos
en melanoma

1.11. Inmunoterapia y biomarcadores

1.11.1. Escenario de las terapias
inmunoldgicas en el tratamiento del cancer y
necesidad de definir el perfil

mutacional de un tumor

1.11.2. Biomarcadores del inhibidor del punto
de control: PD-L1y mas allé

1.11.3. Desarrollo de fdrmacos de punto de
control inmune en cdncer

1.11.4. Farmacos disponibles

MODULO 2. BIOLOGIA MOLECULAR

2.1. Mecanismos moleculares del cancer
2.1.1. Ciclo celular

2.1.2. Desprendimiento de las células
tumorales

2.2. Reprogramacién del microambiente
tumoral

2.2.1. El microambiente del tumor: una visién
general

2.2.2. El TME como factor pronéstico del
cancer de pulmén

2.2.3. TME en progresién y metastasis del
cancer de pulmén



2.2.4. Contribucién del TME a la resistencia
terapéutica

2.2.5. El TME como blanco terapéutico en el
cdancer de pulmén

2.3. Inmunologia tumoral: bases de la
inmunoterapia en céncer

2.3.1. Introduccién al sistema inmune

2.3.2. Inmunologia tumoral

2.3.3. Bases de la inmunoterapia en cancer
2.3.4. Moduladores inmunes no especificos
2.3.5. Oftros enfoques para la inmunoterapia
2.4. Mecanismos moleculares implicados en el
proceso de invasién y metdstasis

MODULO 3. MACHINE LEARNING
PARA EL ANALISIS DE BIG DATA

3.1. Introduccién a Machine Learning

3.2. Presentacién del problema, carga de
datos y librerias

3.3. Limpieza de datos (NAs, categorias,
variables Dummy)

3.4. Andlisis de datos exploratorio (ggPlot) +
validacién cruzada

3.5. Algoritmos de prediccidn: regresién lineal
multiple, Support Vector Machine, arboles de
regresion, Random

Forest, etc.

3.6. Algoritmos de clasificacion: regresion lineal
multiple, Support Vector Machine, arboles de
regresion, Random

Forest, etc.

3.7. Ajuste de los hiperpardmetros del
algoritmo

3.8. Prediccidén de los datos con los diferentes
modelos

3.9. Curvas ROC y matrices de confusién para
evaluar la calidad del modelo

MODULO 4. MINERIA DE DATOS
APLICADO A LA GENOMICA

4.1. Introduccidn

4.2. Inicializacién de variables

4.3, Limpieza y acondicionado del texto

4.4, Generacién de la matriz de términos
4.4.1. Creacidn de la matriz de términos TDM
4.4.2. Visualizaciones sobre la matriz de
palabras TDM

4.5. Descripcién de la matriz de términos

Nota: El contenido del programa académico
puede estar sometido a ligeras modificaciones,

en funcion de las actualizaciones o de las
mejoras efectuadas.

4.5. Descripcién de la matriz de términos
4.5.1. Representacion grafica de las
frecuencias

4.5.2. Construccién de una nube de palabras
4.6. Creacién de un Data Frame apto para K-
NN

4.7. Construccién del modelo de clasificacion
4.8. Validacién del modelo de clasificacion
4.9. Ejercicio practico guiado de mineria de
datos en Gendémica en cdncer

MODULO 5. TECNICAS DE
EXTRACCION DE DATOS
GENOMICOS

5.1. Introduccién al "Scraping Data"

5.2. Importacién de archivos de datos de hoja
de cdleulo almacenados online

5.3. Scraping de texto HTML

5.4. Scraping los datos de una tabla HTML
5.5. Aprovechar las APl para Scraping de los
datos

5.6. Extraer la informacién relevante

5.7. Uso del paquete rvest de R

5.8. Obtencién de datos distribuidos en
multiples paginas

5.9. Extraccién de datos gendmicos de la
plataforma “My Cancer Genome”

5.10. Extraccién de informacién sobre genes de
la base de datos” HGNC HUGO Gene
Nomenclature Committee”

5.11. Extraccién de datos farmacolégicos de la
base de datos “OncokB” (Precision Oncology
Knowledge Base)




MODULO 6. ANALISIS DE DATOS,
BIG DATA EN SALUD,
TRAZABILIDAD E INTELIGENCIA
ARTIFICIAL

4.1. Los datos

6.1.1. Ciclo de vida del dato

6.2. Aplicacién de ciencias de los datos y Big
Data en salud

6.3. Estado del arte en salud e inteligencia
artificial

4.3.1. Usos de la |IA en salud

6.4. Técnica de cadena de bloques (Blockchain)
6.5. Realidad virtual, aumentada, Internet de las
Cosas (loT) y domédtica

4.5.1. Usos de la realidad virtual /aumentada en
salud

4.5.2. Usos de loT en salud

6.5.3. Usos de la domética en salud

6.6. Inteligencia artificial centrada en el
paciente: redes neuronales, chatbots,
aprendizaje automdtico

6.7. Aplicaciones emergentes en el cuidado de la
salud usando 1A

6.7.1. Principales aplicaciones emergentes de 1A
en salud

4.8. Bioinformdtica

6.9. Semdntica web en salud

6.9.1. Lenguajes de uso en terminologia
semantica

6.10. Estrategia de implantacién de IA

MODULO 7. NUEVAS TECNICAS EN

LA ERA GENOMICA

7.1. Entendiendo la nueva tecnologia: Next
Generation Sequence (NGS) en la prdctica
clinica

7.1.1. Introduccién

7.1.2. Antecedentes

7.1.3. Problemas en la aplicacién de la
secuenciacién Sanger en Oncologia

7.1.4. Nuevas técnicas de secuenciacién

7.1.5. Ventajas del uso de la NGS en la préctica
clinica

7.1.6. Limitaciones del uso de la NGS en la
préctica clinica

7.1.7. Términos y definiciones de interés

7.1.8. Tipos de estudios en funcién de su tamafio y
profundidad

7.1.9. Etapas en la secuenciacién NGS

7.1.10. Anotacidn y clasificacién de variantes

7.2. Secuenciacién DNA y andlisis bioinformético

7.2.1. Introduccidn

7.2.2. Software

7.2.3. Procedimiento

7.3. Secuenciacion RNA y andlisis
bioinformético

7.3.1. Introduccidn

7.3.2. Software

7.3.3. Procedimiento

7.4. Tecnologia ChiP-seq

7.4.1. Introduccién

7.4.2. Software

7.4.3. Procedimiento

7.5. Big Data aplicado a la oncologia
gendmica

7.5.1. El proceso de andlisis de datos
7.6. Servidores genémicos y bases de datos
de variantes genéticas

7.6.1. Introduccidn

7.6.2. Servidores gendmicos en web
7.6.3 Arquitectura de los servidores
genomicos

7.6.4 Recuperacion y andlisis de datos
7.6.5. Personalizacién

7.7. Anotacion de variantes genéticas
7.7.1. Introduccién

7.7.2. ;Qué es la llamada de variantes?
7.7.3. Entendiendo el formato VCF
7.7.4. |dentificadores de variantes
7.7.5. Andlisis de variantes

7.7.6. Prediccidn del efecto de la variacién en
la estructura y funcién de la proteina

MODULO 8. TRABAJO DE FIN DE
MASTER (TFM)



CONTACTANOS

+34 960 25 47 46

Av. Aragon 30, 5. 46021 Valencia.

www.iseie.com
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